一、企业介绍
微远基因成立于2018年,专注于基因诊断领域与感染精准医疗， 构建基于基因组学,影像组学与EMR的感染性疾病AI诊断体系， 为临床提供感染精准诊断综合解决方案。企业总部坐落于国家级科技企业孵化器广州华新园， 已建成超过10,000㎡的研发中心,医学检验实验室和体外诊断试剂GMP生产基地，并在北京、 上海、南京、郑州、成都等多地设有医学检验实验室和分支机构。
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微远基因现已为超过1,500家临床单位提供服务，累积了超过20万例的病原宏基因组学大样本数据。 微远基因与中国医学科学院、北京协和医院、解放军总医院、四川大学华西医院、复旦大学附属华山医院、 广州呼吸健康研究院、浙江大学医学院附属第一医院、上海儿童医学中心等顶级临床院所建立了深入合作关系， 进行医学转化研究与宏基因组学平台共建。四年来，公司研究成果丰硕，已发表高分SCI文章50余篇，申请发明专利30余项， 已获发明专利授权16项,软著20余项。作为国家级高新技术企业,微远基因也赢得了多项国家荣誉和政府资金支持，先后获评广州市专精特新企业、 中国潜在独角兽企业、粤港澳大湾区新经济先锋企业50强等，并连续四度荣登中国未来医疗100强。

二、产品介绍
1. 病原捕获宏基因组产品-IDseq Ultra
1.1 IDseq Ultra产品技术特色
[bookmark: _Hlk137139466] IDseq Ultra是一款探针捕获与mNGS技术联合的全靶向捕获产品，其拥有两大技术突破。突破一是并库技术：在提取DNA/RNA病原核酸后，共同建库，同步检测，实现DNA/ RNA流程合二为一。突破二是探针捕获技术：探针高效富集临床重点关注的DNA/RNA病原，实现25863种病原体的全面覆盖，有效提升了检测灵敏度，为合二为一奠定基础。
[image: 图形用户界面, 应用程序

描述已自动生成]
1.2 IDseq Ultra产品特点
在两大技术加持下，IDseq Ultra具备“全面”、“高敏”、“深入”三大优势。
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全面：一方面IDseq Ultra可同时覆盖DNA与RNA病原；另一方面，探针捕获在保障临床重要病原体检出的同时，基于探针的兼容性和磁珠非靶向回收，全面覆盖25863种病原。
高敏：与传统mNGS相比， IDseq Ultra检测限低至100 copies/mL，临床重要病原（如结核分枝杆菌、曲霉、新生隐球菌）检出序列数提升超100倍数。
深入： IDseq Ultra针对临床重点关注的耐药基因与毒力基因（如blaNDM、blaOXA、blaCTX.M、	EmrB）设计探针，能对其进行有效捕获。与传统mNGS相比，IDseq Ultra临床重点耐药菌序列数提升100倍，耐药基因检出能力提高3倍，毒力因子检出能力提高2倍。
2. 病原靶向测序产品（tNGS）-IDseq Focus
2.1 IDseq Focus产品简介
IDseq Focus是微远自主研发的病原靶向扩增基因检测产品。该产品基于30万临床大数据，每种病原设计≥4对特异性引物，结合多重PCR靶向扩增及高通量测序技术，可同时检测DNA与RNA病原，其检测范围包括273种临床可报重要病原体（细菌113种，真菌47种，病毒101种，寄生虫12种）与38种耐药/毒力基因（含细菌、结核、支原体耐药基因）。
2.2 IDseq Focus产品优势与检测性能
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三、IDseq 病原宏基因组本地平台“四化”整体解决方案
mNSG本地化过程中面临样本流程繁多、自动化挑战高、结果解读复杂、技术人员高配等问题。微远基因基于当前mNGS本地化存在的问题与挑战，提出IDseq “四化”本地化平台建设理念，即全程化、模块化、智能化、定制化。
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在IDseq本地平台“四化”建设理念指导下，微远基因与众多顶级医共建 mNGS本地化检测平台。截至目前，微远基因与北京协和医院，中国人民解放军总医院，福大胆大学附属瑞金医院，中山大学附属第一医院，华中科技大学同济医学院附属同济医院，浙江大学医学院附属第一院等顶级医院共建mNGS本地化实验室，并正式运行。 
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image7.png
PLAGH

ARHMER FEARBNESER

301ER-Fix
FefEraE

HTAEM—-ix
FaHERERT

LBMEER

RXEAER e

xS

HEDeED [0l0.01C &
o [ e ,
= Rrusx & | e
T
S i 5
e 3
mwen g% B &
~M0Ps 2ors | M 20Pa
| s wa
kst L —
AREREANTENES ONA)

T




image1.jpeg




image2.png
=

ZE—
DNA/RNABRISRA—H—. EHRML . i . BRRHER, 2ER25863MBRIE
;gd - REHBERNATR
RNATSREE o
[t PIRCERR |
= =
/ o \

DNABIRZE

@\ ﬁmwmﬁﬁ ROREEEAR

Bt AR RGN A~ —sene




image3.png
BRREHER, 2RRES
—

(.04)

SREXEMERLRE
£TBE25863FRIRIAR

B IREH#ER3000+ G REEREK
IEFHE BB 10%~15%

KEMZEHERREES
SFHBEIIESIRRAZ





image4.png
© 7 infld

B
1135

1018

© E&EE, BE27MHHFRSISHWE/BHER

© RYES, AHETERYELREIIPCR

@® HRER, DNASRNAGRSRREEFLS BE

@ Mttt MESEIS%IRFREERSR




image5.png
(O allia:a
S mNGS KN ¥ PISERF 100652 | Focusk ¥ R4 5 ddRCRA SR E i

1Dseq Focus/f§HmNGS R

RPM Eo

{ERMNGS  IDseqFocus  ddPCR.

RPM: reads per milion, SESRSRIEILN S EASAR




image6.png
BRESRERY
BT ERRIEEMNGS-TLA

g8

anaans
At 4 s
PRErynrsvey

1Dseq AV R BB
ERUFERERRLE
LR BRE WG U





